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L’Inserm est le seul organisme public francais entierement dédié a la recherche biologique, médicale et en santé
des populations. Il dispose de laboratoires de recherche sur I'ensemble du territoire, regroupés en 12
Délégations Régionales. Notre institut réunit 15 000 chercheurs, ingénieurs, techniciens et personnels
administratifs, avec un objectif commun : améliorer la santé de tous par le progrés des connaissances sur le
vivant et sur les maladies, I'innovation dans les traitements et la recherche en santé publique.

Rejoindre I'lnserm, c’est intégrer un institut engagé pour la parité et I'égalité professionnelle, la diversité et
'accompagnement de ses agents en situation de handicap, des le recrutement et tout au long de la carriere. Afin
de préserver le bien-étre au travail, 'lnserm méne une politique active en matiere de conditions de travail,
reposant notamment sur un juste équilibre entre vie personnelle et vie professionnelle.

L'Inserm a recu en 2016 le label européen HR Excellence in Research et s'est engagé a faire évoluer ses
pratiques de recrutement et d'évaluation des chercheurs.

Poste |:| Agents fonctionnaires de I'lnserm par voie Catégorie A
ouvert aux o
candidats de mobilité interne Corps IE
|:| Agents fonctionnaires non Inserm par voie
de détachement Emploi-Type Ingénieur-e Etude en Biologie
CDD agents contractuels Seluf e
RIFSEEP (régime  Fonction :
indemnitaire Groupe :
fonctionnaire) Domaine :
Structure d’accueil
Département/ Equipe Panasyuk : Les mécanismes de détection des nutriments
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Institut Institut Necker Enfants Malades (INEM)

A propos de la Structure L’Institut Necker enfants Malades (INEM) est un centre de recherche public sous la
triple tutelle de 'INSERM, du CNRS et de I'Université Paris Descartes. Comprenant
environ 250 chercheurs, personnels techniques et administratifs, 'INEM compte 20
équipes de recherche.

Vous intégrerez une équipe internationale pour mener a bien un projet issu d'un programme
de recherche financé par des subventions européennes et nationales (www.panasyuklab.fr).
L'objectif de notre projet est de comprendre comment les voies de détection des nutriments
contrblent le métabolisme cellulaire et I'impact que cela peut avoir sur les maladies
humaines. Nos approches sont multidisciplinaires, combinant des techniques de pointe en
génétique, génomique, biologie cellulaire et moléculaire. Pour disséquer les circuits

Institut national de la santé et de la recherche médicale



http://www.panasyuklab.fr/

Emploi type

moléculaires qui régissent les fonctions physiologiques du systéme hépato-biliaire, nous
utilisons la génétique humaine et murine, ainsi que des cultures primaires de organoides
d'origine humaine et murine. Pour générer des données génomiques en laboratoire, nous
utilisons des méthodes a la pointe de la technologie telles que le ChlP-seq, le CUT&RUN-
seq et le RNA-seq. Nous réutilisons également des données déja disponibles pour répondre
a nos questions. Notre équipe, dynamique et internationale, est composée de 11 personnes
: 3 chercheurs titulaires, 2 post-doctorants, 2 ITA non statutaires, 3 doctorants et 1 étudiant.

Directeur Fabiola TERZI

Adresse 160 Rue de Vaugirard 75015 Paris

Délégation Régionale IDF Paris Centre Nord

Mission Votre réle sera de contribuer au projet de recherche dans le cadre d'une subvention de L’ERC et de
principale I’ANR obtenue par I'équipe récemment. Votre r6le consistera a étre le premier bio-informaticien

dédié de I'équipe, comblant ainsi une lacune cruciale en établissant et en standardisant nos
pipelines de calcul et nos routines d'analyse de données. Ce travail couvrira un éventail de
projets passionnants, allant de la recherche fondamentale explorant la maniére dont I'expression
des génes est régulée par les métabolites, a des études translationnelles. Dans le cadre de ces
projets translationnels, vous intégrerez des données multi-omiques provenant d'échantillons de
patients et de divers modeles (incluant des modeles murins et cellulaires) pour comprendre les
mécanismes des maladies hépatobiliaires, et pour identifier de nouveaux biomarqueurs ainsi que
les réponses aux traitements médicamenteux. Bien que notre équipe de biologistes posséde
déja certaines compétences en bio-informatique, votre expertise constituera la pierre angulaire
qui unifiera nos divers projets. Vous établirez et standardiserez les pipelines d'analyse de
données, la mise en place du stockage et de I'organisation des données ainsi que d'un plan de
gestion des données.

Activités ° Intervenir aupres des chercheurs a un stade de conception des projets pour étudier la faisabilité
principales de I'application de la technologie souhaité pour répondre a la question biologique posée
o Assurer la réception des données essentiellement de I'une des plateformes de séquengage,
assurer un contréle qualité des données brutes de séquencage RNA (bulk RNA-seq, single-
cell-RNA-seq) et DNA (ChIP-seq, CUT&RUN-seq, CUT&Tag-seq, ATAC-seq)
o Appliquer des contrdles qualités adaptés a chaque jeu de données
e  Accompagner les chercheurs lors du retour des données de séquencage (génomique ou
transcriptomique) pour l'aider a les prendre en main (accessibilité des formats de sortie de
données)
o Conseiller et former les chercheurs a accéder aux données via des outils d’interrogation et de
visualisation, en mettant en place des pipelines facilement utilisables par des biologistes (ex.
Galaxy, Jupyter)
o Aide a l'interprétation des résultats
e  Assurer un lien avec I'une des plateformes bio-informatique de I'INEM et de SFR-Necker en
participant a son activité en lien avec les projets développés a I'’équipe
e Assurer un suivi bibliographique des méthodologies appliquées dans le domaine de la
génétique statistique et de la bioinformatique
o Présenter occasionnellement des synthéses des résultats en réunion d’équipe, encadrer
des stagiaires (L3, M1 ou M2) et des doctorants débutants

Spécificité(s) et Notre laboratoire fait partie d'un centre de recherche international multidisciplinaire en médecine
environnement moléculaire - I'Institut Necker Enfants Malades (INEM) - qui est situé dans les locaux récemment
du poste rénovés de la Faculté de Médecine (Université de Paris Cite). Vous travaillerez dans un

environnement de travail franco-anglais tres dynamique et stimulant sur le plan scientifique, en étroite
collaboration avec des collegues qui viennent du monde entier. Vous aurez l'occasion de
communiquer avec des chercheurs et cliniciennes de différents niveaux et dans divers domaines en
recherche fondamentale, translationnelle et clinique. Vous aurez également I'opportunité de rejoindre
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Connaissances

Savoir-faire

Aptitudes

Expérience(s)
souhaité(s)

Niveau de
dipléme et
formation(s)

Emploi type

un réseau de bioinformaticiens, composé d'ingénieurs permanents et de personnel contractuel
travaillant au sein de notre institut. Ce réseau facilite les échanges grace a des réunions de travalil
réguliéres et a une infrastructure partagée. Vous aurez la possibilité de collaborer avec les collegues
de la plateforme locale de bioinformatique de I'SFR-Necker, reconnus pour leur vaste expertise dans
ce domaine (https://fr.sfr-necker.fr/bioinformatics).

o Recueil, analyse et traitement des données NGS

e  Principes généraux en génétique, génomique, en biologie moléculaire, transcription des génes

o Connaissances en biostatistique appliquée aux données RNA-seq, constructions de réseaux,
test d’enrichissement, réduction de dimensionnalité des données

° Informatique appliquée au NGS notamment RNA-seq (connaissance approfondie)

° Expérience en traitement de données RNA-seq cellule unique sera un plus

o Cadre légal et déontologique

° Environnement et réseaux professionnels

° Langue anglaise : B2 a C1 (cadre européen commun de référence pour les langues), poste
ouvert aux non-francophones

e Capacité a interagir avec des étudiant.e.s et des chercheur.e.s

o Maitrise des langages informatiques suivants : Unix, R, Python.

o Garantir la qualité et la pertinence des outils d'analyse a proposer et des résultats obtenus

«  Concevoir des outils pédagogiques pour un public de biologistes avec niveaux variables de
compétence en informatique et bio-informatique

o Facilité de communiquer avec un public non expert en informatique

o Capacité de gestion des priorités des taches allouées

o Habilité a gérer et avancer plusieurs projets simultanément

o Etre motivé.e et rigoureux.se dans son travail

e Avoir le sens de I'organisation et de 'autonomie

e  Apprécier le travail en équipe

o Posséder de bonnes qualités relationnelles

e Avoir I'expérience de la mise en forme et de la présentation des résultats

o Domaine de formation souhaité : bio-informatique, biologie computationnelle, outils de
séquencage haut débit appliqués a la génétique, génomique et/ ou a la transcriptomique.
génétique humaine (y compris génomique du cancer) ou génétique des populations
(humaines, plantes, animaux)

o Expérience professionnelle dans [l'analyse et [linterprétation de données NGS
transcriptomique

e Bac+4 minimum. Aussi ouvert a des Ingénieurs des grandes écoles ou Master 2 option
Bio-informatique ou Génétique statistique tout domaine avec au moins 1 an d’expériences.

Informations Générales

Date de prise de
fonction

Durée (CDD et
détachements)

Temps de travail

Activités
télétravaillables

15/11/2025

12 mois, avec possibilité de renouvellement pour 3 ans

Renouvelable : oul E] NON

e Temps plein
o Nombre d’heures hebdomadaires 38.5
o Congés Annuels et RTT

[ ] our= NON

* Préciser les modalités de télétravail possible.
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Emploi type
Rémunération o Fonctionnaires : selon les conditions statutaires (grille indiciaire et IFSE correspondant a I'emploi)

o Contractuels : a partir de 2 494.91 € brut mensuel en fonction de I'expérience professionnelle sur des
postes de niveau équivalent.

Modalités de candidature

Contact Adresser un fichier PDF unique comprenant votre CV, une bréve lettre de motivation décrivant

votre parcours et vos intéréts scientifiques, ainsi qu’indiquant les coordonnées de 1-2 personnes
référentes a : panasyuklab@gmail.com

Précisez dans le theme du mail : IE-bioinfo_INEM-team17

Les candidatures seront examinées deés leur réception jusqu'a ce que le poste soit
pourvu.

Pour en savoir + e Surllnserm : https://www.inserm.fr/ ; site RH : https://rh.inserm.fr/Pages/default.aspx

o Sur la politique handicap de I'lnserm et sur la mise en place d’'aménagements de poste de
travail, contactez la Mission Handicap : emploi.handicap@inserm.fr
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